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Материал для исследования

для изоляции ВКЭ использовали
секционный материал (фрагменты
головного мозга, зрительного бугра,
мозжечка, шейный отдел спинного
мозга), поступивший на исследование
07.06.2024г. из УЗ «Брестская областная
клиническая больница»
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Цель исследования –
изучение  биологических  свойств  и расшифровка 

полной нуклеотидной  последовательности генома 
штамма вируса клещевого энцефалита, 

вызвавшего летальный случай в Брестской области 
в 2024 году.



Изучение стабильности и репродуктивной способности штамма вируса 
клещевого энцефалита TBEV/168/2025

Изменение титра вируса клещевого энцефалита
(изолят TBEV/168/2025) на протяжении десяти 

последовательных пассажей на культуре клеток СПЭВ

неинфицированные 
клетки СПЭВ

через 72 часа после 
инфицирования

доза инфицирования 0,001 ТЦД50/кл



Подтверждение видовой специфичности штамма 
TBEV/168/2025

Участок генома, детектируемый в ПЦР 
(GenBank: U27495.1)

Наименова-

ние

праймеров и 

зондов

Последовательность 

праймеров и зондов (5'→3')

Идентификационный 

номер последова-

тельности генома в 

GenBank

Позиция 

олигонуклео-

тида в 

последователь-

ности генома

Расчет-

ная

длина 

ампли-

кона

TBE-Eu-F TAT GTT GCC GCW AAC 

GAG AC

U27495.1

1420-1439

179
TBE-Eu-R AGG TGT TCC ACT GTY 

TTR TCA
1578-1598

TBE-Eu-P (FAM )GTG CAG GGT YGC 

TAG TGG CG (BHQ1)
1527-1546

Схема праймеров и зонда для амплификации участка гена Е 
изолята TBEV/168/2025

1

2

Амплификация целевого участка генома штамма TBEV/168/2025 
(1 – TBEV/168/2025, 2 – положительный контрольный образец)



Подтверждение генетической принадлежности штамма 
TBEV/168/2025

Нуклеотидная 
последовательность 

депонирована в 
международную базу 

данных 
GenBank

№ PV755118 

Показана принадлежность штамма TBEV/168/2025 к 
европейскому генотипу вируса клещевого энцефалита 

Сопоставление полногеномных структур прототипных
штаммов – основных представителей флавивирусов



Заключение:

В результате проведенных исследований штамм
вируса клещевого энцефалита TBEV/168/2025
депонирован в Республиканскую коллекцию
патогенных биологических агентов в качестве
потенциального инструмента для создания средств
диагностики и профилактики клещевого вирусного
энцефалита:

• при проведении испытаний сконструированных тест-
систем, как в качестве контроля, так и для оценки 
специфичности и чувствительности препарата; 

• депонированный штамм может быть использован для 
создания экспериментальных моделей инфекции; 

• для проведения доклинических испытаний 
противовирусных препаратов, дезинфектантов 
различного происхождения в отношении ВКЭ; 

• для изучения эволюции и истории возникновения 
эпидемических штаммов ВКЭ.
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